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fda # fafkry Rufadt & fawia g & Sfed &1 guifad R Iad § | GWAS B, Riiedd:

o BRI AN & TYUT SIHIA DI ThT HRd §
o ARG AT (@ s) R AT-Had Afaaal @eie) &b 8 GENETIC 3T B a1 Hd &

8




Version: V_1.0 26 _11 2025

o fafRI¥ GENETIC MARKER, S5 Single Nucleotide Polymorphism (SNPs) gl SIIdl %, P
QIol B g, S IR Al § 31fdfeh SR UTE oI &

ST AR &1 Wiol J dA-h! BT I8 IS & Aag et 8 fb &H ¥ GENE I & Sed &t
THIIT BR Fehd &, 7T Y I Rd BT 8, 3R B 31 T 8T Jobell 81 GWAS BT
S U I Fs Rufadl, 5 7 HR off i 8 & iU GENETIC SiRaH SRa! o1 Wil &
forg Suai foran T g |

WY 20: TTAPPIA-ATsS THIRITIM TSl (TWAS) FT 82

TWAS (S PiH-a1ss TAIRIuH T al) T 2y fafd §, S GENETIC aRTeq oY 3HAd GENE
3ff¥cafad q Sredl g, a1 T Sl o1 Uga o1 o Gob St Tfafafy I07 & SifgH &t yHifad
TR TH ¢ | T8 GWAS DI TP Bl 5, I Ig ifdd FU Y Hg@yul il 3R FuIfad = &
IR Flt 8 | aftfd Aeel-T=Ret TWAS H, esophageal (UTFE) $Hdd! & T8 Aolgd Jobd o
T, 3R & GENE—GPN1 (FReTd: T SHERaT H) 3R MS4A4A (HRHTT ol Ao -T=Re gl
ST H gHE ¥ Y Q) — S 1T 3RA-PIR &1 P a1eR A, JHId SHfas-Tefdd shiqt & =g &
UgdH T

TPl Q; Hec-TKT HTT-[ARAYUT T IUTNT Hd gU CHfhPIE-aIge THIRUH TSl (TWAS)

TWAS: Global meta-analysis

2 9 : GTEx v8 Tissues

Esophagus: Gastroesophageal Junction
Esophagus: Muccsa

Esophagus: Muscularis

Lung

Minor Salivary Gland

Whole Biood

-log10(p-value)

r T T T 1 T T T T —T T 1 LTl
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 12 14 16 18 21

Chromosome

UY 22: GWAS 3R TWAS # T 3R 872




Version: V_1.0 26 _11 2025

GWAS 3R TWAS 3! g frdlt SR ¥ IS GENE WioH & Heg &Rd &, Afdh 3 S-S
UEq3f BT <ad § | GWAS DNA B! Sid &l § dlfds T8 Tl TIaT off b foh AR ara vt o
HH-J SNPs 3 3T T | TWAS T8 3T & fb PH-J GENE 31 Tfsba o1 1 Tfpa 8, 3R
Y folg DNA SeT 3R GENE-3if¥aafaa (gene expression) 341 BT IUTNT faT ST § | IR sal
o, GWAS DNA T §H a1 S&aTdl &l Sl §, STafd TWAS GENE 1 TIiafafer & Saar g, drfds
SR & GUIFAd HRUN ) G ol Fb |,

UY {3: AeeH Wic HI 87

Tged Wi GWAS & Tt SNPs & p-value ®1 GRITdT 8, ST81 s fag g fe@rdr & fas ®Is SNp
dMt ¥ fHa o1 8 fig fSam = g, &y I & Heled W S gl
GWAS T §H T8 Sidd g fo PIs SNP SR aTd @l § W fadl o gorl & s aR fears
W%Wﬂﬁléﬂﬁﬂ@@p-v&lue%@?ﬁ%Gﬁﬂ?@ﬂﬁ%ﬁ?wwgﬁﬁaﬁw
THTEHT &; DI p-value T HIAS g o SNP BT dTHR T IRAAE Tt B Bt THTET 31 | |
SNP DNA & U 3{&R ([faadierzs) & 811 arar I uRadH §, STafdh TR U gorH uRkad=
g1 g, 5 Hfl-Faft T B yHIfad HR IHar g |

JTHAT Y BMC T SIHIH-a1S S TAIRIIRM e | I8 framdt wiie YR ghd T Hek TR
T TTT Fed R g § UgeM T SiH19-a/8 S Heequl SNPs (p < 5 x 10°—8) P IfdT B
Frae O d YR, AgaTT 3R GRS & Hedl-U-e | Hel-faRaor & urg e SfiHib-arg s
Tg@quf SNPs & Ifd 31 SR 3R 19 3T MU 38 Teftid GWAS & it Siegd siesd
(QQ) Wile qUT AT S SHa=M Thaex &1 famd B

6q27 . .
5p15.33 rs9347170 &
rs31490 6p21.3 + 3
- . .
Indian GWAS * rs9270352 s $
H rs28430392 ' 5
g - 1817427431 - 3
L : s ' Age = 0.98
'
- : : P
o

=logulp)

-logulp)

eeeee

o i '
. ' ' -
' ' :
= ' ' s
i ' 3
i« ' 2 -
' ¥ ¢ "y 9p21.3 F
H
Multi-ancestry Meta S5p15.33 : rs2523608 6q27  rs10757260 2
B rs7713218 - ="' 9271611 r$204295 2 Ao = 0.99
GC ™ .
Analysis 8465498

UY 23: MAGMA T 22

10




Version: V_1.0 26 _11 2025

MAGMA T ireaa 1 faftr 8, foraest SuanT g Hedich B=a & farg fava S & o famdt
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	द लैंसेट डिस्कवरी साइंस जर्नल ईबायोमेडिसिन में हाल ही में प्रकाशित लेख के लिए प्रेस विज्ञप्ति
	Contact for any further questions:
	Dr. Sharayu Mhatre : mhatresharayu@gmail.com; smahtre@actrec.gov.in
	Dr. Rajesh Dikshit : dixr24@hotmail.com; director.cce@actrec.gov.in
	१. पंजीकरण और किट वितरण (प्रेस विज्ञप्ति, पेपर की प्रति, उद्धरण) २. स्वागत- श्री आनंद अय्यर ३. भारत में मुख कैंसर — डॉ. पंकज चतुर्वेदी ५. जीनोम-वाइड एसोसिएशन स्टडी: ये क्यों महत्वपूर्ण हैं? — डॉ. राजेश दीक्षित ६. शोध पत्र के निष्कर्षों की प्रस्तुति — ...
	प्रेस नोट:

	वर्ल्ड हेल्थ ऑर्गनाइज़ेशन के एक हिस्से, ल्योन ( Lyon), फ्रांस में इंटरनेशनल एजेंसी फॉर रिसर्च ऑन कैंसर की डायरेक्टर डॉ. एलिसाबेट वीडरपास ने स्टडी की अहमियत बताते हुए कहा कि “यह लैंडमार्क स्टडी, बक्कल म्यूकोसा कैंसर के पीछे के जेनेटिक और एनवायर्नमेंटल ...
	CCE के डायरेक्टर डॉ. राजेश दीक्षित ने बताया कि स्टडी के नतीजों से पता चलता है कि जेनेटिक झुकाव को समझने से तंबाकू चबाने वालों में ओरल कैविटी कैंसर के होने का बेहतर अंदाज़ा लगाया जा सकता है। उन्होंने आगे बताया कि मौजूदा स्टडी के पाथवे एनालिसिस से पता च...
	CCE में साइंटिफिक ऑफिसर और स्टडी की लीड ऑथर डॉ. शरयू म्हात्रे ने कहा कि हालांकि तंबाकू का इस्तेमाल बक्कल म्यूकोसा कैंसर होने का सबसे मज़बूत रिस्क फैक्टर है, लेकिन इसमें एक जेनेटिक ससेप्टिबिलिटी कंपोनेंट भी शामिल है। उन्होंने बताया कि ज़्यादा तंबाकू चब...
	जापान के हिरोशिमा में रेडिएशन इफेक्ट्स रिसर्च फाउंडेशन (RERF) की एग्जीक्यूटिव डायरेक्टर (U.S.), वाइस चेयर और रिसर्च चीफ डॉ. प्रीता राजारमन ने स्टडी के महत्व पर जोर देते हुए कहा कि “ये नतीजे इस बारे में महत्वपूर्ण नई जानकारी देते हैं कि व्यवहार जेनेटिक...
	कैम्ब्रिज यूनिवर्सिटी में ऑन्कोलॉजी डिपार्टमेंट में एसोसिएट प्रोफेसर डॉ. सिद्धार्थ कर ने कहा, “यह ऐतिहासिक स्टडी हमारी समझ को आगे बढ़ाती है कि भारत में मुंह का कैंसर इतना आम क्यों है, और खास तौर पर भारतीय जेनेटिक रिस्क फैक्टर्स को उजागर करती है। यह दि...
	सेंटर फॉर कैंसर एपिडेमियोलॉजी (CCE) के डायरेक्टर डॉ. राजेश दीक्षित ने बताया कि CCE भारत में कई दूसरी आम कैंसर साइट्स पर GWAS कर रहा है, जिससे इन साइट्स पर कैंसर होने पर जेनेटिक रिस्क स्कोर का अनुमान लगाने में मदद मिलेगी। डॉ. शरयू म्हात्रे ने स्टडी के ...
	अक्सर पूछे जाने वाले प्रश्नों:
	प्रश्न १ : भारत में मुख गुहा कैंसर का बोझ क्या है?
	प्रश्न २: मुख कैंसर के मुख्य जोखिम कारक क्या हैं?
	प्रश्न ३: मुख कैंसर के विकास में GENETIC संवेदनशीलता की क्या भूमिका है?
	प्रश्न 9: जीनोम वाइड एसोसिएशन स्टडी क्या है?
	प्रश्न १५: वर्तमान अध्ययन के प्रमुख निष्कर्ष क्या हैं?
	प्रश्न ६: कैंसर महामारी विज्ञान केंद्र (सीसीई) क्या है?

